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<210> 1
<211> 24
<212> DNA
<213> Attificial

<220>
<223> SPON-1

<400> 1
cgggaaccag ctaccgcgta acac 24

- <210> 2
<211> 20
<212> DNA
<213> Artificial

<220>
<223> SPON-1

<400> 2
gcgaccccga cttctacaag 20

<210> 3
<211> 19
<212> DNA
<213> Attificial

<220>
<223> SPON-1

<400> 3



ggagggagga gcagctgaa

<210> 4
<211> 23
<212> DNA
<213> Atrtificial

<220>
<223> SPON-1

<400> 4
cctacctgcec gcaccctggg act

<210> 5
<211> 24
<212> DNA
<213> Artificial

<220>
<223> SPON-1

<400> 5
accatgtctg gaagtgacta tgcc

<210> 6
<211> 26
<212> DNA
<213> Atrtificial

<220>
<223> SPON-1

<400> 6
aatctgctgt cttcatctgt gaatgt

<210> 7
<211> 35
<212> DNA
<213> Artificial

<220>
<223> SPON-1

19

23

24

26



<400> 7

agagtcatgt tacccattct tagccattaa cctgg

<210> 8
<211> 29
<212> DNA
<213> Artificial

<220>
<223> SPON-1

<400> 8
cattttaaaa tcctgatttt ggagactta

<210> 9
<211> 24
<212> DNA
<213> Artificial

<220>
<223> SPON-1

<400> 9
gcttcttata aattccccat tgca

<210> 10
<211> 28
<212> DNA
<213> Artificial

<220>
<223> SPON-2

<400> 10
tgtagacagc gcctcagttc cagaaacg

<210> 11
<211> 19
<212> DNA
<213> Artificial

<220>
<223> SPON-2

35

29

24

28



<400> 11
ccczageaggg acaatgaga

<210> 12
<211> 18
<212> DNA
<213> Atrtificial

<220>
<223> SPON-2

<400> 12
agacctcgca gtccageg

<210> 13
<211> 19
<212> DNA
<213> Artificial

<220>
<223> SPON-2

<400> 13
ccetetggtg geecggeacg

<210> 14
<211> 20
<212> DNA
<213> Artificial

<220>
<223> SPON-2

<400> 14
ccgaccatct ctgcactgaa

<210> 15
<211> 21
<212> DNA
<213> Artificial

<220>

19

18

19

20



<223> SPON-2

<400> 15
agaagcaagg ttgggaaagg a

21



