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SEQUENCES (shading indicates the position of exons)

SEQ ID No. 1 (DNA sequence of NtMRP4 with 5' and 3' UTR)

atggatatgaggaacagtatgtcttcagaatcttgtttagcatcactttcttgttctge

ctccacatttcaatcgtcagaggattcagcagttgttaaatggttaagattcattttcct
ctctccatgtccacaaaggactcttctatcttccattgatgtgectgecttttgettacttt
cattgtatttgcagtacaaaagttgtactcaaagttgaggtccaatgagcactctactte
tagcattgataagcctctaattgcacacaacaggacttctgttagaaccaatctttggtt
taagctgtctctgattttgtcagctattttagecttatcttctatagttttatgcatttt
ggttattgtgggaaattcccagtcgccttggaaagtcatagatggactgtattggttgtt
tcaggcgattacacatgttgtaatcactatactaatagttcatgagaaaagatttcacgc
tatttcccatccactgtccctgecgegtgttttggattgcaaactttgtagttatgagttt
gttctttggttgtgggatcacaaggcttgtgtcacttaaggaaattgatcctaatttaag
aatggatgatataagttcattagtttcatttcctatttctgttgttctcttcattgttge
cattaaaggttcgaccggagttgctgtaattagtgattctgaatctcacttaagtgatga
aaccaatggttatgaactcctggataaatccagtgtgagtggctttgecttcagecttctct
aatatcgaaagccttttggatttggatgaaccctttactgcaaaaaggttacaagtcacc
tctcaagattgatgaagttccttcactttccccactgcatagagcagagaaaatgtctca
acttttcgaaagaaattggcctaaacctgaagaaatatcaaagcatcctgtccgaacaac
attgctgcgttgecttttggaaggaagttatttttactgccattecttgcagtaattagggt
atgtgttatgtatgtagggccaacactcatacaaagatttgttgattacacagcaggaaa
gaggacatctccttatgaaggatactaccttataggaactctcctaatagccaaatttgt
ggaagttctaacctctcatcagttcaactttaactcccaaaagcttggcatgettatteg
agcgacacttctcacttctttgtataagaaggggttaaggttgtcatgctcagctagaca
ggctcatggtgttggacagattgtaaattatatggccgtcgatgctcagcagetgtcega
tatgatgctacagctacattccatttggctcatgccattgcaagtttctgtggetttagg
catcctttatacttaccteggtgcttcaactgttgtaacgctagetggacttgcagcagt
gatggtatttgtggtgtttggaactaaaagaaacaacaggtttcaatttaacatcatgaa
gaatcgtgattctagaatgaaagcgacaaatgagatgcttaattatatgcgegttataaa
gttccaggcatgggaagaacattttaacaaaagaattgaatcctteccgecgaatccgagta
tggatggttgtccaagttcttgtactcaatcgectgggaatatcattgtcttgtggagcac
tcctcttctagtggctacactcacttttggaagtgecaatcttgttgggaatccegettgg
tgcagggacagtgttcactgcaacatctctcttcaagatgttgcaggaaccgatcagggce
tttccctcaatccatgatctcactttcacaagecaatgatatctcttgatagattggacaa
atatatgatgagtaaggagttagtggataaagctgtggaaagactagaaggttgtggggg
tacaattgctatgcaggtgaaagatggagctttttgectgggatgatgaaaacagtaaaga
agaattgaaaaatgtaaactttgagattagaaaaggagagcttgcagcagtagtggggac
agttggggcggggaagtcttcectccttgecatctgtacttggtgagatgcacaagttgte
gggtcaggtatggctctcatccttctgtttgtttgattaatacaaactttgetgeccaatt
accttttgcceccttgttgctacctecttttectgtggtataaaaaattaatgtaggctaatg
tgtagagtggaggtattatatgcagaacaattgcaatcaagcaattacctgtgagatact
attttgttttcatattagtggactggtacattctcattggtgtatcgtttgatctccacc
aaagcagaggttttactggccgacagagtcaaactactgtgcttcactcecttttactcca
atccttagtagtctttgcttctaatgaacttcaagcgtgtaatagaaacaccattatatt
attagctgattagttactttacaattccagagcatatttacattttctgecttggttgtcet
attactctggataacagtcctaaatgcaagcaaaatcaactgtgttttcagtcttgaget
gaccaattagttcatgatgtcctcagecttgtccaagectggtgectcaccggaattatgtg
ggaccttcgtacttaatcaactagttcaccttcttcttaaaaatattgaatgatttgatt
ggttaatagttccttaaatgtagtaattatttgctaacttactttaccaacceccttgtec
aacaggtcacaatttgtggttcaactgcctatgttgcacaaacatcgtggattcagaatg
gcacgatacaagaaaatatcctgtttggtatgccaatgaacagagacagatacaaggaag
tgatccgggtttgctgcttggagaaggacttggaaataatggagtttggagaccagactyg
aaataggagaacgtggcatcaacctcagtggtggtcagaagcagcgaatccagcttgcaa
gagctgtttaccaggactgtgatatttatcttctagatgatgtattcagtgcagttgatg
ctcacactggctctgaaatcttcaaggttagaagtccacaatgtcatgtgtcattgaaga
tttaatttaagatagaaattacattgtttcattctgcaaattatggacctatcagagaaa
aatcatggattttgaatggctactttccccagtgaagacacatatcatttecctgggagga
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agatgtgaaagtggcaagctatttactccaaaaagtataatctaaaagacttttattaag
tttggaaggcttaatccatcatttgttatctgttgtctacttgtctttattaaaattctt
cttagtccaatcactttcgatgaagttgactagtcttagtcacctgaatactttaaatct
ttgccttggtgtctctatattttcageccatctcaattccgaagectcatatttgttttete
tttgtaatgtccatctgaaagtttcatgcettttttgcaggaatgtgtgaggggaattctt
aaagataaaaccattttgcttgtcacacaccaagttgacttcttgcataatgttgacctg
atccttgtaagtttcagagtgttttatcaacccctttggaaccaagtgtcaagagtagtg
tttcttggttgttaaatgattcacatgtgtgttggtttctataaaacctgaactttatgt
tttatcagagtgttttgctttcttgaaggtcatgcgagatgggatgatcgtgcaatctgg
caaatataatgagatattagaagctggaatggattttaaagagctagtagctgcacatga
gacctctttagaacttgttgacgtggaaacaaccaaagagagcaatgcctcccttgaaga
atcaaaatcttctcgaagattatctaaggaagaaaacggagatgataaatctcaacagtc
tacatctgataggggggattctaaacttataaaggaagaagaaagagaaactggaaaagt
cagtcctcgtgtgtacaagctatatattactgaagcttttggatggtggggtgtagtget
agttatcttgttttcgttcttgtggcaaagttctctaatggcaagtgattattggetgge
atatgaaacttcagcggatcgtgccatgteccttcaatccttectectgtttattgggatata
cggtgttattgcagttgtttcttcgttgectgatagtgatcaggatgtattttgtgacact
tatggggctcaagactgcccaaatatttttcggacagattctttacagcatactgecatge
tcctatgtcattttttgacacaacaccttccggaagaattctgagtecgggtaaatttctg
aggacaagtttttceccttttgcatgtaaattcaaactttgectgecttagatgattaaataat
gaaaaatatccattgcatgttttaatgtgtatgacatgttagaattttgaatagaagttc
attcactgatgttgagatgttttgttttttttctgcaggcatctaatgatcagaccaaca
ttgatgtcttectccecgttttttatgaatctcactttggeccatgtttatcacactgeteg
gcatcatcatcatcacatgccaatattcttggcctaccgtactacttttgattectetgg
gttggcttaatatctggtaccgggtatgagcactgtttataacagccgtecttttttett
ttcttgtctgaactcaaatttgaatcctttgtttagaggcaattagtctgectectgagcecat
tttggctgacagttattatgtatattaaaaggcaacttttttattcgttctgtccagcta
aaactttttacttaaaatgtggttaactgcatatttctgtgtctcctattttttgattat
ttgcaactctgatcaatctagatttggggaaggcttgttgttagttgatgactagatact
aagctcacatctacattggttgcaagtagaattttcaagttgtcattcacttatattgtt
tgaactaggagattagcattcttctgcaaggagccctgaatgcttgaaaagttaaacaga
aaagaaaaagttcagggcagatagacataatgtgttaaagtaattcaattggagcacaga
tatatgacatgtgttatttgggagctacgaaaaagataaggactattatgtagactacaa
ttgaaataacaggtaattcatttctggtttacagggatattatcttgcaacatctcgtga
attgactcggcttgactcaattacaaaagcacctgttattcatcatttctctgaaagcat
ctcaggtgttatgactatacgttgctttaggaagcaggagatgttttgtaacgagaatgt
aaaccgagtgaattccaatctgcgaatggatttccacaacaatggatccaatgaatggtt
gggctttcgactggaattgatgggaagcttacttctttgtgtttctgcaatgttcatgat
tgtcttacctagcagcatcatcaagccaggtataacaccgtccaatgctcatttatggga
attataaattctagtatttgataatccttctgtactttagatctacctgectctactgaaa
aatgaaatgagtatgaggaaatagaatatccgttgagcatttatgtctttctattaaaaa
tttgcattctatcttcttgtttcaagtcaaaatcttgaacaactatatctagagaatttt
ccttcttgtgaagtaatgcatatatacatcaagagaagtcagagttgectgaatgaaatag
tagatcaaatttaagtgttgtgcctataaagaattgtatggtgagattgaatatagtggt
catattattttctcaatcttagtgattaaagtattccatacaaacagacaagcatttagt
cgtgcattcattggcactacaaaattatcaaccaagagtaatattctttcagectttcecte
tgtatatgtgtgttctattctggagctgaagataactaatattcttttttatttctacag
aaaatgttggtttgtcactatcatatggcttgtctcttaatagtgtcctattctggteca
tctttgtgagttgctttgtggaaaataaaatggtttctgtcgaaagattaaaacagttct
cagaaataccatcagaagcagagtggagaaagatggattttctcccaccttcaagttggce
caagccgtgggaatgttgagcttgaaaacgtgcaggtaataattctaactaattctgtgg
ttgctatttgctagcatttgcacaaaaggaaaactataaaaagttcatagtaaggaagag
agggtagctgtattaacaagcctacagattctttaatttcaaatatgttacgttgaatct
ctatattgtttgttctactggtcaacaggttagatatcgtccgaacactcecctctagtgcet
taaaggagttactctcagcattagagggggagagaagataggtgttgttggtcgtacagg
gggtggaaaatcaacattaattcaagttttctttcgtttggtggagcctgcagectggaag
aataatcattgatgacgtagatatatccagacttgggcttcatgatcttagatctegett
cgggatcattccccaagagceccagtectttttgaaggaactgtgagaagcaacattgacce
cattggacaatattcagatgatgaaatttggaaggtaatctaacttgctgactgaaataa
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tttacaaaaatctcaaaatatagtacagagttagccaaacatgtcttctgagtgctgaga
tctttttggattataaattctgtaagagcaacatactatttgttagtgagaagaaaagca
tatactccagtgttttgttatctcccagaatgtctctaacatgaaatcgtgtacattgea
gagcctcgaacgctgccaactcaaagatgtggtgtctttaaaacccgaaaaacttgattce
accaggtaaattttcctcctctacgtcatccttgtggttctttgecggaattatgcaacca
actttttatgtgtttcaaatatatatactgataactgaatactgtcattggtaaatcata
gttgttgataacggagataactggagtgtcggacagaggcagcttctttgecttgggaaga
gtgatgctaaaacgtagcagacttctatttatggatgaggcaactgcctctgttgattca
cagacagatgcagtgattcagaaaatcatccgecgaggactttgeggectgtactataatc
agcattgcccacagaataccaacagtcatggactgtgatagagttcttgttatagatgca
ggtgctgatttctcteccttttactttgtaccttattttgaatctggtaaatgattattta
tctgtatgtgatggtttccaaccaatcatagtcagtacctttatgaagaaattgcctaat
gttagccaagtagtagtaaatgcatga

SEQ ID No. 2 (DNA sequence of NtMRP4 without 5' and 3' UTR)

atggatatgaggaacagtatgtcttcagaatcttgtttagcatcactttcttgttctge

ctccacatttcaatcgtcagaggattcagcagttgttaaatggttaagattcattttcet
ctctccatgtccacaaaggactcttctatcttccattgatgtgetgettttgettacttt
cattgtatttgcagtacaaaagttgtactcaaagttgaggtccaatgagcactctacttc
tagcattgataagcctctaattgcacacaacaggacttctgttagaaccaatctttggtt
taagctgtctctgattttgtcagctattttageccttatcttctatagttttatgcattet
ggttattgtgggaaattcccagtcgccttggaaagtcatagatggactgtattggttgtt
tcaggcgattacacatgttgtaatcactatactaatagttcatgagaaaagatttcacgce
tatttcccatccactgtcecctgegegtgttttggattgecaaactttgtagttatgagett
gttctttggttgtgggatcacaaggcttgtgtcacttaaggaaattgatcctaatttaag
aatggatgatataagttcattagtttcatttcctatttctgttgttctecttcattgttge
cattaaaggttcgaccggagttgctgtaattagtgattctgaatctcacttaagtgatga
aaccaatggttatgaactcctggataaatccagtgtgagtggectttgettcagettctet
aatatcgaaagccttttggatttggatgaaccctttactgcaaaaaggttacaagtcacce
tctcaagattgatgaagttccttcacttteccccactgcatagagcagagaaaatgtctca
acttttcgaaagaaattggcctaaacctgaagaaatatcaaagcatcecctgtccgaacaac
attgctgcgttgcttttggaaggaagttatttttactgeccattcttgcagtaattagggt
atgtgttatgtatgtagggccaacactcatacaaagatttgttgattacacagcaggaaa
gaggacatctccttatgaaggatactaccttataggaactctcctaatagccaaatttgt
ggaagttctaacctctcatcagttcaactttaactcccaaaagcttggcatgcttatteg
agcgacacttctcacttctttgtataagaaggggttaaggttgtcatgctcagctagaca
ggctcatggtgttggacagattgtaaattatatggccgtcgatgctcagcagetgteecga
tatgatgctacagctacattccatttggctcatgccattgcaagtttctgtggetttagg
catcctttatacttacctcggtgcttcaactgttgtaacgctagectggacttgecagecagt
gatggtatttgtggtgtttggaactaaaagaaacaacaggtttcaatttaacatcatgaa
gaatcgtgattctagaatgaaagcgacaaatgagatgcttaattatatgcgcgttataaa
gttccaggcatgggaagaacattttaacaaaagaattgaatccttccgcgaatccgagta
tggatggttgtccaagttcttgtactcaatcgectgggaatatcattgtcttgtggagcac
tcctettctagtggctacactcacttttggaagtgcaatcttgttgggaatcececgettgg
tgcagggacagtgttcactgcaacatctctcttcaagatgttgcaggaaccgatcaggge
tttccctcaatccatgatctcactttcacaagcaatgatatctcttgatagattggacaa
atatatgatgagtaaggagttagtggataaagctgtggaaagactagaaggttgtggggg
tacaattgctatgcaggtgaaagatggagctttttgctgggatgatgaaaacagtaaaga
agaattgaaaaatgtaaactttgagattagaaaaggagagcttgcagcagtagtggggac
agttggggcggggaagtcttccctcececttgecatctgtacttggtgagatgcacaagttgte
gggtcaggtatggctctcatccttctgtttgtttgattaatacaaactttgetgecaatt
accttttgccccttgttgctacctecttttectgtggtataaaaaattaatgtaggctaatg
tgtagagtggaggtattatatgcagaacaattgcaatcaagcaattacctgtgagatact
attttgttttcatattagtggactggtacattctcattggtgtatcgtttgatcteccacce
aaagcagaggttttactggccgacagagtcaaactactgtgcttcactccttttactceca
atccttagtagtctttgcttctaatgaacttcaagecgtgtaatagaaacaccattatatt
attagctgattagttactttacaattccagagcatatttacattttetgettggttgtet
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attactctggataacagtcctaaatgcaagcaaaatcaactgtgttttcagtcttgaget
gaccaattagttcatgatgtcctcagcttgtccaagectggtgectcaccggaattatgtyg
ggaccttcgtacttaatcaactagttcaccttcttcttaaaaatattgaatgatttgatt
ggttaatagttccttaaatgtagtaattatttgctaacttactttaccaaccecttgtcce
aacaggtcacaatttgtggttcaactgcctatgttgcacaaacatcgtggattcagaatg
gcacgatacaagaaaatatcctgtttggtatgccaatgaacagagacagatacaaggaag
tgatccgggtttgctgcttggagaaggacttggaaataatggagtttggagaccagactg
aaataggagaacgtggcatcaacctcagtggtggtcagaagcagcgaatccagcttgcaa
gagctgtttaccaggactgtgatatttatcttctagatgatgtattcagtgcagttgatg
ctcacactggctctgaaatcttcaaggttagaagtccacaatgtcatgtgtcattgaaga
tttaatttaagatagaaattacattgtttcattctgcaaattatggacctatcagagaaa
aatcatggattttgaatggctactttccccagtgaagacacatatcatttcctgggagga
agatgtgaaagtggcaagctatttactccaaaaagtataatctaaaagacttttattaag
tttggaaggcttaatccatcatttgttatctgttgtctacttgtctttattaaaattctt
cttagtccaatcactttcgatgaagttgactagtcttagtcacctgaatactttaaatct
ttgccttggtgtctctatattttcageccatctcaattccgaagectcatatttgttttetce
tttgtaatgtccatctgaaagtttcatgcttttttgcaggaatgtgtgaggggaattctt
aaagataaaaccattttgcttgtcacacaccaagttgacttcttgcataatgttgacctg
atccttgtaagtttcagagtgttttatcaacccctttggaaccaagtgtcaagagtagtg
tttcttggttgttaaatgattcacatgtgtgttggtttctataaaacctgaactttatgt
tttatcagagtgttttgctttcttgaaggtcatgcgagatgggatgatcgtgcaatctgg
caaatataatgagatattagaagctggaatggattttaaagagctagtagctgcacatga
gacctctttagaacttgttgacgtggaaacaaccaaagagagcaatgcctcccttgaaga
atcaaaatcttctcgaagattatctaaggaagaaaacggagatgataaatctcaacagtc
tacatctgataggggggattctaaacttataaaggaagaagaaagagaaactggaaaagt
cagtcctcgtgtgtacaagctatatattactgaagettttggatggtggggtgtagtgect
agttatcttgttttcgttcttgtggcaaagttctctaatggcaagtgattattggctgge
atatgaaacttcagcggatcgtgccatgtccttcaatccttctectgtttattgggatata
cggtgttattgcagttgtttcttcgttgctgatagtgatcaggatgtattttgtgacact
tatggggctcaagactgcccaaatatttttcggacagattectttacagcatactgecatge
tcctatgtcattttttgacacaacaccttccggaagaattctgagtcgggtaaatttetg
aggacaagtttttccttttgcatgtaaattcaaactttgctgettagatgattaaataat
gaaaaatatccattgcatgttttaatgtgtatgacatgttagaattttgaatagaagttc
attcactgatgttgagatgttttgttttttttctgcaggcatctaatgatcagaccaaca
ttgatgtcttcctcccgttttttatgaatctcactttggecatgtttatcacactgeteg
gcatcatcatcatcacatgccaatattcttggcctaccgtactacttttgattcctetgg
gttggcttaatatctggtaccgggtatgagcactgtttataacagccgtececttttttett
ttcttgtctgaactcaaatttgaatcctttgtttagaggcaattagtctgectctgagcat
tttggctgacagttattatgtatattaaaaggcaacttttttattcgttctgtecagceta
aaactttttacttaaaatgtggttaactgcatatttctgtgtctcectattttttgattat
ttgcaactctgatcaatctagatttggggaaggcttgttgttagttgatgactagatact
aagctcacatctacattggttgcaagtagaattttcaagttgtcattcacttatattgtt
tgaactaggagattagcattcttctgcaaggagccctgaatgcttgaaaagttaaacaga
aaagaaaaagttcagggcagatagacataatgtgttaaagtaattcaattggagcacaga
tatatgacatgtgttatttgggagctacgaaaaagataaggactattatgtagactacaa
ttgaaataacaggtaattcatttctggtttacagggatattatcttgcaacatctcgtga
attgactcggcttgactcaattacaaaagcacctgttattcatcatttctctgaaagcat
ctcaggtgttatgactatacgttgctttaggaagcaggagatgttttgtaacgagaatgt
aaaccgagtgaattccaatctgcgaatggatttccacaacaatggatccaatgaatggtt
gggctttcgactggaattgatgggaagcttacttctttgtgtttctgcaatgttcatgat
tgtcttacctagcagcatcatcaagccaggtataacaccgtccaatgctcatttatggga
attataaattctagtatttgataatccttctgtactttagatctacctgctctactgaaa
aatgaaatgagtatgaggaaatagaatatccgttgagcatttatgtctttctattaaaaa
tttgcattctatcttcttgtttcaagtcaaaatcttgaacaactatatctagagaatttt
ccttcttgtgaagtaatgcatatatacatcaagagaagtcagagttgctgaatgaaatag
tagatcaaatttaagtgttgtgcctataaagaattgtatggtgagattgaatatagtggt
catattattttctcaatcttagtgattaaagtattccatacaaacagacaagcatttagt
cgtgcattcattggcactacaaaattatcaaccaagagtaatattctttcagectttectce
tgtatatgtgtgttctattctggagctgaagataactaatattcttttttatttctacag
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aaaatgttggtttgtcactatcatatggcttgtctcttaatagtgtcctattctggtceca
tctttgtgagttgctttgtggaaaataaaatggtttctgtcgaaagattaaaacagttct
cagaaataccatcagaagcagagtggagaaagatggattttctcccaccttcaagttgge
caagccgtgggaatgttgagcttgaaaacgtgcaggtaataattctaactaattctgtgg
ttgctatttgctagcatttgcacaaaaggaaaactataaaaagttcatagtaaggaagag
agggtagctgtattaacaagcctacagattctttaatttcaaatatgttacgttgaatct
ctatattgtttgttctactggtcaacaggttagatatcgtccgaacactcctctagtget
taaaggagttactctcagcattagagggggagagaagataggtgttgttggtcgtacagg
gggtggaaaatcaacattaattcaagttttctttcgtttggtggagcctgcagectggaag
aataatcattgatgacgtagatatatccagacttgggcttcatgatcttagatctcecgett
cgggatcattccccaagagccagtcecctttttgaaggaactgtgagaagcaacattgacce
cattggacaatattcagatgatgaaatttggaaggtaatctaacttgctgactgaaataa
tttacaaaaatctcaaaatatagtacagagttagccaaacatgtcttctgagtgctgaga
tctttttggattataaattctgtaagagcaacatactatttgttagtgagaagaaaagca
tatactccagtgttttgttatctcccagaatgtctctaacatgaaatcgtgtacattgea
gagcctcgaacgctgccaactcaaagatgtggtgtctttaaaacccgaaaaacttgattce
accaggtaaattttcctcctctacgtcatccttgtggttectttgeggaattatgcaacca
actttttatgtgtttcaaatatatatactgataactgaatactgtcattggtaaatcata
gttgttgataacggagataactggagtgtcggacagaggcagcttctttgettgggaaga
gtgatgctaaaacgtagcagacttctatttatggatgaggcaactgcctectgttgattca
cagacagatgcagtgattcagaaaatcatccgcgaggactttgcecggectgtactataatce
agcattgcccacagaataccaacagtcatggactgtgatagagttcttgttatagatgcea
ggtgctgatttctctccttttactttgtaccttattttgaatctggtaaatgattattta
tctgtatgtgatggtttccaaccaatcatagtcagtacctttatgaagaaattgcctaat
gttagccaagtagtagtaaatgcagagtcattagcctatttgttttggattttgtgag
tttcatacttcaaactggaagcttatgctatactatctgatcecttgtttgtatagattg
ctttecttttecctttttectcggatttatcttatatataagecggacagagtaaaagaatgta
aacatgcgtaatttgacctattatagcagattatttgtcttattttccaggtegectgatt
ccacttattaggagtagttacacgtatttatcttttaagtgaaataatagtgtaaagttt
cttttggcactgtcggtgtaaagaagttaaactcctttctttaacceccggecatttcttat
tcatgcaggaatagcaaaagagtttgacaaaccatctcgtttgcttgaaaggccttcact
ttttggggctttggttcaagaatatgccaaccgatcctctgagetectaac

SEQ ID NO: 3 (Intron 1)

gtatggctctcatccttctgtttgtttgattaatacaaactttgetgeccaattaccttttgeccecttgttgetacct
cttttctgtggtataaaaaattaatgtaggctaatgtgtagagtggaggtattatatgcagaacaattgcaatcaag
caattacctgtgagatactattttgttttcatattagtggactggtacattctcattggtgtatcecgtttgatcteca
ccaaagcagaggttttactggccgacagagtcaaactactgtgcttcactccttttacteccaatccttagtagtcett
tgcttctaatgaacttcaagcgtgtaatagaaacaccattatattattagctgattagttactttacaattccagag
catatttacattttctgcttggttgtctattactctggataacagtcctaaatgcaagcaaaatcaactgtgtttte
agtcttgagctgaccaattagttcatgatgtcctcagcttgtccaagetggtgectcaccggaattatgtgggacct
tcgtacttaatcaactagttcaccttcttcttaaaaatattgaatgatttgattggttaatagttccttaaatgtag
taattatttgctaacttactttaccaaccccttgtccaacag

SEQ ID NO: 4 (Intron 2)

gttagaagtccacaatgtcatgtgtcattgaagatttaatttaagatagaaattacattgtttcattctgcaaatta
tggacctatcagagaaaaatcatggattttgaatggctactttcceccagtgaagacacatatcatttecctgggagga
agatgtgaaagtggcaagctatttactccaaaaagtataatctaaaagacttttattaagtttggaaggcttaatcc
atcatttgttatctgttgtctacttgtctttattaaaattcttcttagtccaatcactttegatgaagttgactagt
cttagtcacctgaatactttaaatctttgccttggtgtctctatattttcageccatctcaatteccgaagetecatatt
tgttttctctttgtaatgtccatctgaaagtttcatgecttttttgecag

SEQ ID NO: 5 (Intron 3)

gtaagtttcagagtgttttatcaacccctttggaaccaagtgtcaagagtagtgtttcttggttgttaaatgattca
catgtgtgttggtttctataaaacctgaactttatgttttatcagagtgttttgetttecttgaag
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SEQ ID NO: 6 (Intron 4)

gtaaatttctgaggacaagtttttecttttgcatgtaaattcaaactttgctgcttagatgattaaataatgaaaaa
tatccattgcatgttttaatgtgtatgacatgttagaattttgaatagaagttcattcactgatgttgagatgtttt
gttttttttctgcag

SEQ ID NO: 7 (Intron 5)

gtatgagcactgtttataacagccgtceccttttttettttcttgtctgaactcaaatttgaatectttgtttagagge
aattagtctgctctgagcattttggctgacagttattatgtatattaaaaggcaacttttttattecgttectgtccag
ctaaaactttttacttaaaatgtggttaactgcatatttctgtgtctectattttttgattatttgcaactctgatce
aatctagatttggggaaggcttgttgttagttgatgactagatactaagctcacatctacattggttgcaagtagaa
ttttcaagttgtcattcacttatattgtttgaactaggagattagcattcttctgcaaggagccctgaatgcttgaa
aagttaaacagaaaagaaaaagttcagggcagatagacataatgtgttaaagtaattcaattggagcacagatatat
gacatgtgttatttgggagctacgaaaaagataaggactattatgtagactacaattgaaataacaggtaattcatt
tctggtttacag

SEQ ID NO: 8 (Intron 6)

gtataacaccgtccaatgctcatttatgggaattataaattctagtatttgataatccttetgtactttagatctac
ctgctctactgaaaaatgaaatgagtatgaggaaatagaatatccgttgagcatttatgtctttctattaaaaattt
gcattctatcttcttgtttcaagtcaaaatcttgaacaactatatctagagaattttccttcttgtgaagtaatgca
tatatacatcaagagaagtcagagttgctgaatgaaatagtagatcaaatttaagtgttgtgcctataaagaattgt
atggtgagattgaatatagtggtcatattattttctcaatcttagtgattaaagtattccatacaaacagacaagca
tttagtcgtgcattcattggcactacaaaattatcaaccaagagtaatattctttcagectttecctctgtatatgtgt
gttctattctggagctgaagataactaatattcttttttatttctacag

SEQ ID NO: 9 (Intron 7)

gtaataattctaactaattctgtggttgctatttgctagcatttgcacaaaaggaaaactataaaaagttcatagta
aggaagagagggtagctgtattaacaagcctacagattctttaatttcaaatatgttacgttgaatctctatattgt
ttgttctactggtcaacag

SEQ ID NO: 10 (Intron 8)

gtaatctaacttgctgactgaaataatttacaaaaatctcaaaatatagtacagagttagccaaacatgtcttctga
gtgctgagatctttttggattataaattctgtaagagcaacatactatttgttagtgagaagaaaagcatatactcce
agtgttttgttatctcccagaatgtctctaacatgaaatcgtgtacattgea

SEQ ID NO: 11 (Intron 9)

agtcattagcctatttgttttggattttgtgagtttcatacttcaaactggaagcttatgctatactatctgatccee
ttgtttgtatagattgctttcttttcctttttctecggatttatcttatatataagecggacagagtaaaa

SEQ ID NO: 12 (Intron 10)

agtcattagcctatttgttttggattttgtgagtttcatacttcaaactggaagcttatgctatactatctgatcecce
ttgtttgtatagattgctttcttttecctttttetecggatttatcttatatataagecggacagagtaaaa

SEQ ID NO: 13 (Exon 1)

tggatatgaggaacagtatgtcttcagaatcttgtttagcatcactttcttgttctgectccacatttcaatcgtca
gaggattcagcagttgttaaatggttaagattcattttcctctectccatgtccacaaaggactecttctatcttecat
tgatgtgctgcttttgcttactttcattgtatttgcagtacaaaagttgtactcaaagttgaggtccaatgagcact
ctacttctagcattgataagcctctaattgcacacaacaggacttctgttagaaccaatctttggtttaagectgtcet
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ctgattttgtcagctattttagccttatcttctatagttttatgcattttggttattgtgggaaattcccagtegece
ttggaaagtcatagatggactgtattggttgtttcaggcgattacacatgttgtaatcactatactaatagttcatg
agaaaagatttcacgctatttcccatccactgtcectgegegtgttttggattgcaaactttgtagttatgagtttg
ttctttggttgtgggatcacaaggcttgtgtcacttaaggaaattgatcctaatttaagaatggatgatataagttc
attagtttcatttcctatttetgttgttctcttcattgttgeccattaaaggttcgaccggagttgectgtaattagtg
attctgaatctcacttaagtgatgaaaccaatggttatgaactcctggataaatccagtgtgagtggctttgecttca
gcttctctaatatcgaaagccttttggatttggatgaaccctttactgcaaaaaggttacaagtcacctctcaagat
tgatgaagttccttcactttccccactgcatagagcagagaaaatgtctcaacttttcgaaagaaattggecctaaac
ctgaagaaatatcaaagcatcctgtccgaacaacattgectgcgttgecttttggaaggaagttatttttactgecatt
cttgcagtaattagggtatgtgttatgtatgtagggccaacactcatacaaagatttgttgattacacagcaggaaa
gaggacatctccttatgaaggatactaccttataggaactctcctaatagccaaatttgtggaagttctaacctctce
atcagttcaactttaactcccaaaagcttggcatgcttattcgagecgacacttctcacttctttgtataagaagggg
ttaaggttgtcatgctcagctagacaggctcatggtgttggacagattgtaaattatatggeccgtcgatgctcagea
gctgtccgatatgatgctacagctacattccatttggctcatgeccattgcaagtttectgtggctttaggecatecttt
atacttacctcggtgcttcaactgttgtaacgctagctggacttgcagcagtgatggtatttgtggtgtttggaact
aaaagaaacaacaggtttcaatttaacatcatgaagaatcgtgattctagaatgaaagcgacaaatgagatgcttaa
ttatatgcgcgttataaagttccaggcatgggaagaacattttaacaaaagaattgaatccttccgecgaatcecgagt
atggatggttgtccaagttcttgtactcaatcgectgggaatatcattgtcttgtggagcactcectcttctagtgget
acactcacttttggaagtgcaatcttgttgggaatccecgettggtgecagggacagtgttcactgcaacatctetett
caagatgttgcaggaaccgatcagggctttccctcaatccatgatctcactttcacaagcaatgatatctcttgata
gattggacaaatatatgatgagtaaggagttagtggataaagctgtggaaagactagaaggttgtgggggtacaatt
gctatgcaggtgaaagatggagctttttgctgggatgatgaaaacagtaaagaagaattgaaaaatgtaaactttga
gattagaaaaggagagcttgcagcagtagtggggacagttggggcggggaagtcttcectecttgecatctgtacttg
gtgagatgcacaagttgtcgggtcag

SEQ ID NO: 14 (Exon 2)

gtcacaatttgtggttcaactgcctatgttgcacaacatcgtggattcagaatggcacgatacaagaaaatatcctg
tttggtatgccaatgaacagagacagatacaaggaagtgatccgggtttgctgecttggagaaggacttggaaataat
ggagtttggagaccagactgaaataggagaacgtggcatcaacctcagtggtggtcagaagcagcgaatccagettg
caagagctgtttaccaggactgtgatatttatcttctagatgatgtattcagtgcagttgatgctcacactggcectcet
gaaatcttcaag

SEQ ID NO: 15 (Exon 3)

gaatgtgtgaggggaattcttaaagataaaaccattttgcttgtcacacaccaagttgacttcttgecataatgttga
cctgatcctt

SEQ ID NO: 16 (Exon 4)

gtcatgcgagatgggatgatcgtgcaatctggcaaatataatgagatattagaagctggaatggattttaaagaget
agtagctgcacatgagacctctttagaacttgttgacgtggaaacaaccaaagagagcaatgcctcccttgaagaat
caaaatcttctcgaagattatctaaggaagaaaacggagatgataaatctcaacagtctacatctgataggggggat
tctaaacttataaaggaagaagaaagagaaactggaaaagtcagtcctcgtgtgtacaagctatatattactgaagce
ttttggatggtggggtgtagtgctagttatcttgttttecgttcttgtggcaaagttctctaatggcaagtgattatt
ggctggcatatgaaacttcagcggatcgtgccatgtccttcaatecttctetgtttattgggatatacggtgttatt
gcagttgtttcttcgttgctgatagtgatcaggatgtattttgtgacacttatggggctcaagactgecccaaatatt
tttcggacagattctttacagcatactgcatgctcctatgtcattttttgacacaacacctteccggaagaattetga

gtcgg

SEQ ID NO: 17 (Exon 5)

gcatctaatgatcagaccaacattgatgtcttcctceccgttttttatgaatctcactttggecatgtttatcacact
gctcggcatcatcatcatcacatgccaatattcttggcctaccgtactacttttgattectctgggttggecttaata
tctggtaccgg

SEQ ID NO: 18 (Exon 6)
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ggatattatcttgcaacatctcgtgaattgactcggecttgactcaattacaaaagcacctgttattcatcatttcte
tgaaagcatctcaggtgttatgactatacgttgctttaggaagcaggagatgttttgtaacgagaatgtaaaccgag
tgaattccaatctgcgaatggatttccacaacaatggatccaatgaatggttgggctttcgactggaattgatggga
agcttacttctttgtgtttctgcaatgttcatgattgtcttacctagcagcatcatcaagccag

SEQ ID NO: 19 (Exon 7)

aaaatgttggtttgtcactatcatatggcttgtctcttaatagtgtecctattctggtccatectttgtgagttgettt
gtggaaaataaaatggtttctgtcgaaagattaaaacagttctcagaaataccatcagaagcagagtggagaaagat
ggattttctcccaccttcaagttggccaagccgtgggaatgttgagettgaaaacgtgcag

SEQ ID NO: 20 (Exon 8)

gttagatatcgtccgaacactcctctagtgcttaaaggagttactctcagcattagagggggagagaagataggtgt
tgttggtcgtacagggggtggaaaatcaacattaattcaagttttctttegtttggtggagecctgcagectggaagaa
taatcattgatgacgtagatatatccagacttgggcttcatgatcttagatctcgecttcgggatcattccccaagag
ccagtcctttttgaaggaactgtgagaagcaacattgaccccattggacaatattcagatgatgaaatttggaag

SEQ ID NO: 21 (Exon 9)

agcctcgaacgctgecaactcaaagatgtggtgtetttaaaacccgaaaaacttgattcaccag

SEQ ID NO: 21 (Exon 10)

ttgttgataacggagataactggagtgtcggacagaggcagcttctttgcttgggaagagtgatgctaaaacgtage
agacttctatttatggatgaggcaactgcctctgttgattcacagacagatgcagtgattcagaaaatcatccgecga
ggactttgcggcctgtactataatcagcattgecccacagaataccaacagtcatggactgtgatagagttcttgtta
tagatgcag

SEQ ID NO: 22 (Exon 11)

gaatagcaaaagagtttgacaaaccatctcgtttgcttgaaaggecttcactttttggggectttggttcaagaatat
gccaaccgatcctctgagectctaa

SEQ ID NO: 23 (RNAI sequence)

aagagccagtcctttttgaaggaactgtgagaagcaacattgaccc

cattggacaatattcagatgatgaaatttggaaggtaatctaacttgctgactgaaataa
tttacaaaaatctcaaaatatagtacagagttagccaaacatgtcttctgagtgctgaga
tctttttggattataaattctgtaagagcaacatactatttgttagtgagaagaaaagca
tatactccagtgttttgttatctcccagaatgtctctaacatgaaatcgtgtacattgeca
gagcctcgaacgctgccaactcaaagatgtggtgtctttaaaacccgaaaaacttgattce
accaggtaaattttcctcctctacgtcatecttgtggttctttgecggaattatgcaacca
actttttatgtgtttcaaatatatatactgataactgaatactgtcattggtaaatcata
gttgttgataacggagataactggagtgtcggacagaggcagcttctttgettgggaaga
gtgatgctaaaacgtagcagacttctatttatggatgaggcaactgcctctgttgattca
cagacagatgcagtgattcagaaaatcatccgcgaggactttgeggectgtactataatce
agcattgcccacagaataccaacagtcatggactgtgatagagttcttgttatagatgca
ggtgctgatttctctcecttttactttgtaccttattttgaatctggtaaatgattattta
tctgtatgtgatggtttccaaccaatcatagtcagtacctttatgaagaaattgcctaat
gttagccaagtagtagtaaatgcatgaagtcattagcctatttgttttggattttgtgag
tttcatacttcaaactggaagcttatgctatactatctgatcccttgtttgtatagattyg
ctttecttttectttttectecggatttatcttatatataagcggacagagtaaaagaatgta
aacatgcgtaatttgacctattatagcagattatttgtettattttccaggtcgetgatt
ccacttattaggagtagttacacgtatttatcttttaagtgaaataatagtgtaaagttt
cttttggcactgtcggtgtaaagaagttaaactcctttctttaacccecggecatttettat
tcatgcaggaatagcaaaagagtttgacaaaccatctcgtttgcttgaaaggccttcact
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ttttggggctttggttcaagaatatgccaaccgat

SEQ ID NO: 24 (protein sequence of NtMRP4; 5'-3' frame 1; - denotes putative stop codon)

MDMRNSMSSESCLASLSCSASTFQSSEDSAVVKWLRFIFLSPCPQRTLLSSIDVLLLLTF
IVFAVQKLYSKLRSNEHSTSSIDKPLIAHNRTSSPWKVIDGLYWLFQAITHVVITILIVH
EKRFHAISHPLSLRVFWIANFVVMSLFFGCGITRLVSLKEIDPNLRMDDISSLVSFPISV
VLFIVAIKGSTGVAVISDSESHLSDETNGYELLDKSSVSGFASASLISKAFWIWMNPLLQ
KGYKSPLKIDEVPSLSPLHRAEKMSQLFERNWPKPEEISKHPVRTTLLRCFWKEVIFTAI
LAVIRVCVMYVGPTLIQRFVDYTAGKRTSPYEGYYLIGTLLIAKFVEVLTSHQFNFNSQK
LGMLIRATLLTSLYKKGLRLSCSARQAHGVGQIVNYMAVDAQQLSDMMLQLHSIWLMPLQ
VSVALGILYTYLGASTVVTLAGLAAVMVFVVFGTKRNNRFQFNIMKNRDSRMKATNEMLN
YMRVIKFQAWEEHFNKRIESFRESEYGWLSKFLYSIAGNIIVLWSTPLLVATLTFGSAIL
LGIPLGAGTVFTATSLFKMLQEPIRAFPQSMISLSQAMISLDRLDKYMMSKELVDKAVER
LEGCGGTIAMQVKDGAFCWDDENSKEELKNVNFEIRKGELAAVVGTVGAGKSSLLASVLG
EMHKLSGQVTICGSTAYVAQTSWIQNGTIQENILFGMPMNRDRYKEVIRVCCLEKDLEIM
EFGDQTEIGERGINLSGGQKQRIQLARAVYQDCDIYLLDDVFSAVDAHTGSEIFKECVRG
ILKDKTILLVTHQVDFLHNVDLILVMRDGMIVQSGKYNEILEAGMDFKELVAAHETSLEL
VDVETTKESNASLEESKSSRRLSKEENGDDKSQQSTSDRGDSKLIKEEERETGKVSPRVY
KLYITEAFGWWGVVLVILFSFLWQSSLMASDYWLAYETSADRAMSFNPSLFIGIYGVIAV
VSSLLIVIRMYFVTLMGLKTAQIFFGQILYSILHAPMSFFDTTPSGRILSRASNDQTNID
VFLPFFMNLTLAMFITLLGIIIITCQYSWPTVLLLIPLGWLNIWYRGYYLATSRELTRLD
SITKAPVIHHFSESISGVMTIRCFRKQEMFCNENVNRVNSNLRMDFHNNGSNEWLGFRLE
LMGSLLLCVSAMFMIVLPSSIIKPENVGLSLSYGLSLNSVLFWSIFVSCFVENKMVSVER
LKQFSETPSEAEWRKMDFLPPSSWPSRGNVELENVQVRYRPNTPLVLKGVTLSIRGGEKI
GVVGRTGGGKSTLIQVFFRLVEPAAGRIIIDDVDISRLGLHDLRSRFGIIPQEPVLFEGT
VRSNIDPIGQYSDDEIWKEPRTLPTQRCGVFKTRKT-FTSC--RR-LECRTEAASLLGKS
DAKT-QTSIYG-GNCLC-FTDRCSDSENHPRGLCGLYYNQHCPQNTNSHGL - -SSCYRCR
C-FLSFYFVPYFESGK-LFICM-WFPTNHSQYLYEEIA-C-PSSSKCM

SEQ ID NO: 25 (protein sequence of NtMRP4; 5'-3' frame 2; - denotes putative stop codon)

WI-GTVCLONLV-HHFLVLPPHFNRQRIQQLLNG-DSFSSLHVHKGLFYLPLMCCFCLLS
LYLQYKSCTQS-GPMSTLLLALISL-LHTTGLLRLGKS-MDCIGCFRRLHML-SLY - -FM
RKDFTLFPIHCPCACFGLQTL-L-VCSLVVGSQGLCHLRKLILI -EWMI-VH-FHFLFLL
FSSLLPLKVRPELL-LVILNLT-VMKPMVMNSWINPV-VALLQLL-YRKPFGFG-TLYCK
KVTSHLSRLMKFLHFPHCIEQRKCLNFSKEIGLNLKKYQSILSEQHCCVAFGRKLFLLPF
LO-LGYVLCM-GQHSYKDLLITQQERGHLLMKDTTL-ELS - - PNLWKF~PLISSTLTPKS
LACLFERHFSLLCIRRG-GCHAQLDRLMVLDRL-IIWPSMLSSCPI-CYSYIPFGSCHCK
FLWL-ASFILTSVLQLL-R-LDLQQ-WYLWCLELKETTGFNLTS-RIVILE-KRQMRCLI
ICAL-SSRHGKNILTKELNPSANPSMDGCPSSCTQSLGISLSCGALLF-WLHSLLEVQSC
WESRLVQGQCSLQHLSSRCCRNRSGLSLNP-SHFHKQ-YLLIDWTNI - -VRS-WIKLWKD
-KVVGVQLLCR - KMELFAGMMKTVKKN - KM - TLRLEKESLQQ -WGQLGRGSLPSLHLYLV
RCTSCRVRSQFVVQLPMLHKHRGFRMARYKKISCLVCQ-TETDTRK-SGFAAWRRTWK-W
SLETRLK-ENVASTSVVVRSSESSLQELFTRTVIFIF-MMYSVQLMLTLALKSSRNV-GE
FLKIKPFCLSHTKLTSCIMLT - SLSCEMG-SCNLANIMRY - KLEWILKS--LHMRPL-NL
LTWKQPKRAMPPLKNQNLLEDYLRKKTEMINLNSLHLIGGILNL-RKKKEKLEKSVLVCT
SYILLKLLDGGV-C-LSCFRSCGKVL-WQVIIGWHMKLQRIVPCPSILLCLLGYTVLLQL
FLRC---SGCIL-HLWGSRLPKYFSDRFFTAYCMLLCHFLTQHLPEEF-VGHLMIRPTLM
SSSRFL-ISLWPCLSHCSASSSSHANILGLPYYF-FLWVGLISGTGDIILQHLVN-LGLT
QLOQKHLLFIISLKASQVL-LYVALGSRRCFVTRM-TE-IPICEWISTTMDPMNGWAFDWN
-WEAYFFVFLQCS-LSYLAASSSQKMLVCHYHMACLLIVSYSGPSL-VALWKIKWFLSKD
-NSSQKYHQKQSGERWIFSHLQVGQAVGMLSLKTCRLDIVRTLL-CLKELLSALEGERR -
VLLVVQGVENQH-FKFSFVWWSLQLEE-SLMT~IYPDLGFMILDLASGSFPKSQSFLKEL
-EATLTPLDNIQMMKFGRSLERCQLKDVVSLKPEKLDSPVVDNGDNWSVGQRQLLCLGRV
MLKRSRLLFMDEATASVDSQTDAVIQKIIREDFAACTIISIAHRIPTVMDCDRVLVIDAG
ADFSPFTLYLILNLVNDYLSVCDGFQPIIVSTFMKKLPNVSQVVVNA -
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SEQ ID NO: 26 (protein sequence of NtMRP4; 5'-3' frame 3; - denotes putative stop codon)

GYEEQYVFRILFSITFLFCLHISIVRGFSSC-MVKIHFPLSMSTKDSSIFH-CAAFAYFH
CICSTKVVLKVEVQ-ALYF-H--ASNCTQQDFFALESHRWTVLVVSGDYTCCNHYTNSS -
EKISRYFPSTVPARVLDCKLCSYEFVLWLWDHKACVT-GN-S-FKNG-YKFISFISYFCC
SLHCCH-RFDRSCCN--F-ISLK--NQWL-TPG-IQCEWLCFSFSNIESLLDLDEPFTAK
RLQVTSQD- -SSFTFPTA-SRENVSTFRKKLA-T-RNIKASCPNNIAALLLEGSYFYCHS
CSN-GMCYVCRANTHTKIC-LHSRKEDISL-RILPYRNSPNSQICGSSNLSSVQL-LPKA
WHAYSSDTSHFFV-EGVKVVMLS -TGSWCWTDCKLYGRRCSAAVRYDATATFHLAHATIAS
FCGFRHPLYLPRCFNCCNASWTCSSDGICGVWN - KKQQVSI-HHEES-F-NESDK-DA-L
YARYKVPGMGRTF-QKN-ILPRIRVWMVVQVLVLNRWEYHCLVEHSSSSGYTHFWKCNLV
GNPAWCRDSVHCNISLQDVAGTDQGFPSIHDLTFTSNDIS--IGQIYDE-GVSG-SCGKT
RRLWGYNCYAGERWSFLLG--KQ-RRIEKCKL-D-XKRRACSSSGDSWGGEVFPPCICTW-
DAQVVGSGHNLWFNCLCCTNIVDSEWHDTRKYPVWYANEQRQIQGSDPGLLLGEGLGNNG
VWRPD-NRRTWHQPQWWSEAANPACKSCLPGL-YLSSR-CIQCS-CSHWL-NLQGMCEGN
S-R-NHFACHTPS-LLA-~C-PDPCHARWDDRAIWQI - -DIRSWNGF-RASSCT-~DLFRTC
-RGNNQREQCLP-RIKIFSKII-GRKRR--ISTVYI--GGF-TYKGRRKRNWKSQSSCVQ
AIYY-SFWMVGCSASYLVFVLVAKFSNGK-LLAGI-NFSGSCHVLQSFSVYWDIRCYCSC
FFVADSDQDVFCDTYGAQDCPNIFRTDSLQHTACSYVIF-HNTFRKNSESGI - -SDQH-C
LPPVFYESHFGHVYHTARHHHHHMPIFLAYRTTFDSSGLA-YLVPGILSCNIS-IDSA-L
NYKSTCYSSFL-KHLRCYDYTLL-EAGDVL-RECKPSEFQSANGFPQQOWIQ-MVGLSTGI
DGKLTSLCFCNVHDCLT-QHHQARKCWFVTIIWLVS--CPILVHLCELLCGK-NGFCRKI
KTVLRNTIRSRVEKDGFSPTFKLAKPWEC~A-KRAG-ISSEHSSSA-RSYSQH-RGREDR
CCWSYRGWKININSSFLSFGGACSWKNNH--RRYIQTWAS-S-ISLRDHSPRASPF-RNC
EKQH-PHWTIFR--NLEGASNAANSKMWCL-NPKNLIHQLLITEITGVSDRGSFFAWEE -
C-NVADFYLWMRQLPLLIHRQMQ-FRKSSARTLRPVL-SALPTEYQQSWTVIEFLL-MQV
LISLLLLCTLF-IW-MIIYLYVMVSNQS-SVPL-RNCLMLAK---MH

SEQ ID NO: 27 (cDNA sequence of NtMRP4 as derived from direct sequencing of cDNA)

atggatatgaggaacagtatgtcttcagaatcttgtttagcatcactttecttgttctgecteccacatttcaategte
agaggattcagcagttgttaaatggttaagattcattttcctctctccatgtccacaaaggactcttctatctteca
ttgatgtgctgcttttgcttactttcattgtatttgcagtacaaaagttgtactcaaagttgaggtccaatgagcac
tctacttctagcattgataagcctctaattgcacacaacaggacttctgttagaaccaatctttggtttaagetgte
tctgattttgtcagctattttageccttatcttctatagttttatgcattttggttattgtgggaaattecccagtege
cttggaaagtcatagatggactgtattggttgtttcaggcgattacacatgttgtaatcactatactaatagttcat
gagaaaagatttcacgctatttcccatccactgtccctgegegtgttttggattgcaaactttgtagttatgagttet
gttctttggttgtgggatcacaaggcttgtgtcacttaaggaaattgatcctaatttaagaatggatgatataagtt
cattagtttcatttcctatttctgttgttctettcattgttgecattaaaggttcgaceggagttgectgtaattagt
gattctgaatctcacttaagtgatgaaaccaatggttatgaactcctggataaatccagtgtgagtggetttgette
agcttctctaatatcgaaagccttttggatttggatgaaccctttactgcaaaaaggttacaagtcacctctcaaga
ttgatgaagttccttcactttccccactgcatagagcagagaaaatgtctcaacttttcgaaagaaattggectaaa
cctgaagaaatatcaaagcatcctgtccgaacaacattgectgegttgettttggaaggaagttatttttactgeca

ttcttgcagtaattagggtatgtgttatgtatgtagggccaacactcatacaaagatttgttgattacacagcagga
aagaggacatctccttatgaaggatactaccttataggaactctcctaatagccaaatttgtggaagttctaacctce
tcatcagttcaactttaactcccaaaagcttggcatgcttattcgagecgacacttectcacttetttgtataagaagg
ggttaaggttgtcatgctcagctagacaggctcatggtgttggacagattgtaaattatatggccgtcgatgctcag
cagctgtccgatatgatgctacagctacattccatttggctcatgeccattgecaagtttectgtggetttaggcatect
ttatacttacctcggtgcttcaactgttgtaacgctagectggacttgcagcagtgatggtatttgtggtgtttggaa
ctaaaagaaacaacaggtttcaatttaacatcatgaagaatcgtgattctagaatgaaagcgacaaatgagatgctt
aattatatgcgcgttataaagttccaggcatgggaagaacattttaacaaaagaattgaatccttccgcgaatccga
gtatggatggttgtccaagttcttgtactcaatcgctgggaatatcattgtcttgtggagcactectecttctagtgg
ctacactcacttttggaagtgcaatcttgttgggaatccecgettggtgcagggacagtgttcactgcaacatctcte
ttcaagatgttgcaggaaccgatcagggctttccctcaatccatgatctcactttcacaagcaatgatatctettga
tagattggacaaatatatgatgagtaaggagttagtggataaagctgtggaaagactagaaggttgtgggggtacaa
ttgctatgcaggtgaaagatggagctttttgctgggatgatgaaaacagtaaagaagaattgaaaaatgtaaacttt
gagattagaaaaggagagcttgcagcagtagtggggacagttggggcggggaagtcttecctecttgecatetgtact
tggtgagatgcacaagttgtcgggtcaggtcacaatttgtggttcaactgcctatgttgcacaaacatcgtggattce
agaatggcacgatacaagaaaatatcctgtttggtatgccaatgaacagagacagatacaaggaagtgatccgggtt
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tgctgcttggagaaggacttggaaataatggagtttggagaccagactgaaataggagaacgtggcatcaacctcag
tggtggtcagaagcagcgaatccagcttgcaagagctgtttaccaggactgtgatatttatcttctagatgatgtat
tcagtgcagttgatgctcacactggctctgaaatcttcaaggaatgtgtgaggggaattcttaaagataaaaccatt
ttgcttgtcacacaccaagttgacttcttgcataatgttgacctgatccttgtcatgcgagatgggatgatcgtgcea
atctggcaaatataatgagatattagaagctggaatggattttaaagagctagtagctgcacatgagacctctttag
aacttgttgacgtggaaacaaccaaagagagcaatgcctcccttgaagaatcaaaatcttctcgaagattatctaag
gaagaaaacggagatgataaatctcaacagtctacatctgataggggggattctaaacttataaaggaagaagaaag
agaaactggaaaagtcagtcctcgtgtgtacaagctatatattactgaagcttttggatggtggggtgtagtgctag
ttatcttgttttcgttcttgtggcaaagttctctaatggcaagtgattattggctggcatatgaaacttcagecggat
cgtgccatgtccttcaatccttctectgtttattgggatatacggtgttattgcagttgtttecttegttgectgatagt
gatcaggatgtattttgtgacacttatggggctcaagactgcccaaatatttttcggacagattctttacagcatac
tgcatgctcctatgtcattttttgacacaacaccttccggaagaattctgagtecgggcatctaatgatcagaccaac
attgatgtcttcctccegttttttatgaatctcactttggccatgtttatcacactgecteggecatcatcatcatcac
atgccaatattcttggcctaccgtactacttttgattcctctgggttggecttaatatctggtaccggggatattatce
ttgcaacatctcgtgaattgactcggcttgactcaattacaaaagcacctgttattcatcatttetctgaaagcatce
tcaggtgttatgactatacgttgctttaggaagcaggagatgttttgtaacgagaatgtaaaccgagtgaattccaa
tctgcgaatggatttccacaacaatggatccaatgaatggttgggctttcgactggaattgatgggaagcttactte
tttgtgtttctgcaatgttcatgattgtcttacctagcagcatcatcaagccagaaaatgttggtttgtcactatca
tatggcttgtctcttaatagtgtcctattctggtccatctttgtgagttgectttgtggaaaataaaatggtttetgt
cgaaagattaaaacagttctcagaaataccatcagaagcagagtggagaaagatggattttctcccaccttcaagtt
ggccaagccgtgggaatgttgagcttgaaaacgtgcaggttagatatcgtccgaacactcctctagtgecttaaagga
gttactctcagcattagagggggagagaagataggtgttgttggtcgtacagggggtggaaaatcaacattaattca
agttttctttcgtttggtggagcctgcagctggaagaataatcattgatgacgtagatatatccagacttgggette
atgatcttagatctcgcttcgggatcattccccaagagecagtectttttgaaggaactgtgagaagcaacattgac
cccattggacaatattcagatgatgaaatttggaagagcecctcgaacgctgccaactcaaagatgtggtgtctttaaa
acccgaaaaacttgattcaccagttgttgataacggagataactggagtgtcggacagaggcagecttectttgettgg
gaagagtgatgctaaaacgtagcagacttctatttatggatgaggcaactgcctctgttgattcacagacagatgca
gtgattcagaaaatcatccgcgaggactttgecggectgtactataatcagcattgeccacagaataccaacagtcat
ggactgtgatagagttcttgttatagatgcaggaatagcaaaagagtttgacaaaccatctegtttgecttgaaagge
cttcactttttggggctttggttcaagaatatgccaaccgatcctectgagectctaa

SEQ ID No. 28 (DNA sequence of NtMRP3 with 5' and 3' UTR)

ccgtcaacccagtcttggccaccacataaacacagctttgacttgtetctecettttcectattttcaccaccettt
tcaatttcccaccttatattcattattatatttaatcaatcaaatcaaagttggaaaaaaagggagtaataatcaaa
tggagtagtatatacataccagaacaatgaaagagcactcataagctaaagcccataattcatcacgaaaccacaat
gaggaaacctgacgtgtcccttaaaatctaaccttgaacctctgagacctccaaaaaaaacatc4
. & La:,gtatgttggcgttgatgaatccctccgaaaccccattttcttacgt
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gtctcagaaactaatcttcgttaataatgttacacgacgatgat
gatgaaaattaggggactctagactagtaccttagtcgatagtgttttgagtttccatctgtggacaccatagcttg
aacaagaaccagcgaaatgcaggtcatgcctgtggcttgagggaaactgcaacaatcctatggcagggaaagaaace
tacatctagtgatgcaatattgattgtgaagtggcatttgtttttgtttagactttttgatgagaaaatgtatacgt
aactttgtgtttacaataatttgaatgtatgttgagtcaagtgattagttagttaagagtgcacggattttgctact
tctgggtaaaagaagtaaaccttgttgttgagagttgaaagtgaaattactagtgtcgaattttgeccgcataageta
aatgaaacacttttacgataaactcctagtgcaacaaaggaaaaattcattggcaagactagctgtttatgtttcac
gac
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SEQ ID No. 29 (DNA sequence of NtMRP3 without 5' and 3' UTR)

: R gtaagtgaatgattacattttctttatttagccccttttttttccttatta
gtgtcaatctttctgttacatgactaatcaatgttttgtgaaaattagctagtaatttcagaattaactcaaatgta

ik gttgctacgaccacctttttcgtgttctttgccttcacaattattctac
tatatgctttttcacaaagtgagtcataactttagcgacattcataaacgtgagttacatttaagtggtgagtttgt

attaagttattctctggtgttaattatgcaggttaatttgttggtatgggttggtatatctgaaaacttttaatag.
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SEQ ID No. 30 (Intron 1 of NtMRP3)

gtatgttggcgttgatgaatcccteccgaaaccccattttcttacgtgtcattagttgttectttgecacctgggattgttectt
gtaattcttgggttgtgttgttggaatacaatcag

SEQ ID No. 31 (Intron 2 of NtMRP3)

gtaagtcctttcatatatatgctttattttcatgecttgatatattttacctagccacttgattgacccatectttaa
ttgcag

SEQ ID No. 32 (Intron 3 of NtMRP3)

gtactctttcctttcagtaattatggtttgcttaatatcatatatagacttaactcatttaactatgatatttctet
tcag

SEQ ID No. 33 (Intron 4 of NtMRP3)
gtaagtgaatgattacattttctttatttagccecttttttttecttattagtgtcaatctttctgttacatgacta
atcaatgttttgtgaaaattagctagtaatttcagaattaactcaaatgtactttggtatgaaaacag

SEQ ID No. 34 (Intron 5 of NtMRP3)

gttgctacgaccacctttttcgtgttctttgecttcacaattattctactatatgetttttcacaaagtgagtcata
actttagcgacattcataaacgtgagttacatttaagtggtgagtttgttttcattgcag

SEQ ID No. 35 (Intron 6 of NtMRP3)

gtaagttctctatcttcatgttttctttecttgaagtttgttgtgttgaataactcttaagagcacattttecteegt
ttcttgatttacag

SEQ ID No. 36 (Intron 7 of NtMRP3)

gtaaattaagttattctctggtgttaattatgcaggttaatttgttggtatgggttggtatatctgaaaacttttaa
tag

SEQ ID No. 37 (Intron 8 of NtMRP3)

gtgacagcttggttttgectatttttggatttattttgtttcagataggaaaatgacaaattttattttattgagaa
actttgtttgatgttatgcttcag
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SEQ ID No. 38 (Intron 9 of NtMRP3)

gtaacttcaagaaccacatcattttctgatgatttccacttttagagectgtaataatcatcttcattgegttgetge

ag

SEQ ID No. 39 (Intron 10 of NtMRP3)

gtaagaatcatcgtttatgttctggagcaagcggagaaggaaattcttggtagttaccttttttttatgctatgetg

cag

SEQ ID No. 40 (Exon 1 of NtMRP3)
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SEQ ID NO: 51 (cDNA sequence of NtMRP3 as predicted from BAC clone sequence)

atggaaattgcaaagggcatgtctgtgtttcaatctttgaggagggacaataatgctggce
cacaaacagagtagtactaggaatgctaggttcttgtactacaaatcaaccttgttttgt
tcaataggtctagccatctttagctttgtgttatgtttgttagectcatttttattggtat
agaaatggttggtcagaagaaaaaattataacccttttggattttgcattaaagttgcta
gcttggttgtcaatctctgttttcttgcacacccagttccttaattcttgtgaaaccaaa
taccctcttgttttaagagtttggtgggggecttttcttctttgtttettgttattgectt
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gttatagaccttgtttatggggaaaagaaccaatctttaccaactcaattttgtatacct
gatgttgttttcactcttatggggttattcttctgttttgttgggtttattgttaaaaca
gagagtgaggagaatatgcttcaggaacccctcttaaatggtagtgttgccaatggeatg
gactcaaagaagtctactggggatcaaactgtcaccccttatgccaatgctaacattttt
agtctctttactttctcttggatgggtcccctaatttctgttggcaacaagaaaccatta
gaccttgaggatgttcctcagcttcactttgatgatagtgtcaaagggagttttcctatt
tttagagaaaaactagaatctgtgggtgggggaaatagtaaccgtgtgactaccttcatg
ctggtgaaggctttggttttcacagcacggaaggagatagtgttatcggctctecttegtg
cttctttacgctctggcgtcttttgttggecegtacctcattgataccttagttcagtat
ctgaatggaaaacgagactttgataatgaaggttatgtcttagtggctgcattcttegtt
gcaaagttggtggagtgtttggcgcaaaggcattggtttttcaaggtgcagcagggaggg
tatcgggcacgggcagcactggtttccaaaatctacaacaagggtttaaccctctectgt
cagtcaaagcaaagccacactagtggagagatcatcaattttatgacagttgatgccgag
aggattggtgacttcggttggtatatgcatgatccttggatggtaatcatacaagttgcet
ctggcattggtgatactctataaaaatcttggcctagectgctatcgecegegtttgttget
acaataatagtgatgttggcaaacatccctttagggagtttgcaggagaagtttcaggag
aaactcatggaatcgaaagatagaaggatgaaggctacatctgaagtcttaaggaatatg
agaatactcaagcttcaagcttgggagatgaagtttctgtctaggatcttggacctcagg
actacagaggcaggatggttgatgaaatatgtgtacacatcagctatgactacttttgtc
ttctgggttgctcctacatttgtttctgtgacgacctttggegetgcaatgecttatggga
atcccacttgaatctgggaagatattgtctgcacttgcgacatttagaattcttcaagag
cccatctacaatctcccagatacaatttcaatgattgctcaaaccaaagtttctcttgat
cgtattgcatctttcectttctcttgatgacttgcagectgatgtcatagagaagecttceca
aaaggtagttctgatgaagcaattgagattgtaggtgggaacttcgcttgggatgcatcce
acctcgactccacttctaaaggatgtaaatcttagagtgcttaatggcatgagagttgece
atttgtggtacagttggttcaggaaaatcaagcttactgtctagcattttaggagagatg
cccaaattatcagggactattaaacttagtggaacgaaggcttatgttgcacagtcgccc
tggatacagagtggaaagatagaggagaacatattatttggtaaagagatgcagagggag
aagtatgataaagttcttgaagcgtgctccttaaagaaagacctggaaattctctetttt
ggcgatcaaacagaaataggggagaggggcattaatttgagcggtggacagaagcagaga
atacagattgctcgtgctctttaccaagatgctgatgtttacctatttgatgatccegttce
agtgctgtggatgctcataccggatcccatctcttcagtgaatgtataatggggctattg
aattcaaaaacagttttatatgttacacatcaagtggagtttttgectgctgecggatttg
atcttggtcatgaaagatggaaggatcagtgaaactgggaaatacaatgatcttctcaaa
ttaggtagtgacttcatggaacttgtgggtgctcaccaagaagctttaacagcaattgac
acagttaagggagaagcattgagaaagagtgaggaaatgactggtgataatacaaatgta
cagaaggataaaaatatttcagatggccaaaatggtaaagtggatgatattgttggaaca
aagggacaaattgttcaggaggaggaaagagagaaaggtagtgttggtttttcagtttac
tggaaatatataacaactgcatatggaggtgctcttgtgeccatttatgectgttggcacaa
gttggttttcagctccttcaaattggaagcaattattggatggegtgggcaactccegte
tcaaagagtgagccacctectgttgggagttctactctcatcattgtctatgttgettta
ggaattgcaagtgctttatgcatccttgctagaaccatgtttecttgttaccgctggatat
aagacagcctctttgcttttccataaaatgcatctttgcattttececgtgetccaatgtece
ttcttcgatgccacaccgagtgggeggattctaaacagagcatcgacagatcaaagtgcea
attgatctgaatgttcccattcaagttggatcctttgecttcacaataatacagetttta
gggattattggagtaatgtcacaagttgcatggcaggtcttcattgtctttattccggte
attgcagtttgcatctggttggagcaatattacataccatcagcacgagaactggcacgg
ctaaatgggacatgcaaagctccagtaatacagcactttgccgagacaatttcaggatca
agcacaattagaagtttcgatcaggaatctagattccaggacacaagtatgaaattgata
gacaattattctcggcctaagtttcacatcgctgctgcaatggagtggetttgtttgegt
ttggatatgttatctctgatcacttttgctttctctttaattttcttgatctctecttect
gttggaacaattgacccaagtgttgctggcttagctgttacatatgggcttaatctgaac
ataatacaagctcgggttgtttggaatctttgtatgatggaaaataaaattatttctgtt
gaaagaatacttcagtatactgctcttccaagtgaatctectcttatcatagaatccaac
agaccagaccctaactggccatcttgtggagaggttgattttagcaatcttcaggtcega
tatgctcctcacatgcctctegtgttgecgaggecttacatgcactttetttggtggaaag
aagactggaattgtcggtaggacaggcagcggtaaatctactctaatacagaccctcttce
cgcatagttgaaccagctgctggacaaataaaaatagatggtatcagcatctecctcaatt
ggtttgcatgatctacggtctagattgagtataattccacaggatccaactatgtttgag
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ggaacagttcgcagcaacctagacccgcttgaagagtattcagatgaacaaatttgggag
gcgctcgataagtgtcagctaggagaagaagtgaggaagaaagaaggcaaactttattct
acagtatctgagaatggagagaactggagtgtaggccaaaggcagctggtctgecttgge
cgtgtgctactgaaaaagagcaaggtcctggtcecttgacgaggctacagcatctgtcgac
actgcaactgataatcttattcagcaaactctaaggctgcacttctctgattccacggtt
ataaccattgctcataggattacatctgtgcttgacagtgatatggtcctactattagat
catgggctcattgctgaatacggcactccagccaggttgttagagaacgaatcctcattg
tttgctaagctcgtggcagagtatagtatgaggtcaaattcaagttttgagaatgtttca
gacatgtga

SEQ ID NO: 52 (protem sequence of NtMRP3; 5'-3'; - denotes putative stop codon)

WFFKVQ‘ YRARARLVSK e
sDFGWYMHDPWMY ITQVALALVILYKNLGLAATL!
IESKDRRMKATSEVLRNMRILKLOAWEM
gdLMhiVZTSAMTT;JFWVAPTFVSVmEF SARMIMGIPLESGKILSALATFRILQE
POTISMIAQTKVSLDRIASFLSLDDLOPDVIEKLPKGSSDEAIRIVGGNFARDAS
VUJNL%/INJMRVPT”””JGQG SSLLSSILGEMPKLSGTIKLSGTKAYVAQSP
KKDLEILSFGDQTEI¢ GGOKOR
sSHLESECIMGLLNSKTVLYVTHQVEFRLPARDL
LVGARHQEALTAIDTVKGEALRKSEEMTGDNTNY
QEEEREKGSYGFSVYWKYITTAYGGALVPFMLLAQ
”VGS ”TI’V(VﬁLGTAgAI”I AQTMFLJTA’V

TLSC

DLR

l ;,.Afn».L "‘Du! '\/\LLL DEPFS F\V.)A 1TG
TL‘MBbCRl&j“GKVNuLL’
CKDERN] 45—)(:1\*/,1](3
y\:[‘Q L(J

KMHLCTFRAPMS
VET

T"TFF’FVKTGTV”
QDPTMFEGTVR
’I\J‘*'SVG\)RO..,L'( LGRVLLKKS < v L‘ /LDER
SYLDEDMVLLLDHGLIAEYGTPARI
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